Дополнительные материалы

Таблица S1. Статистика сборки и аннотации геномов Flavobacterium, использованных в данном исследовании

	Вид
	Длина сборки, п.н.
	Количество контигов
	N50, п.н.
	Содежание GC, % 
	Общее количество генов
	Белок-кодирующие последовательности
	тРНК
	Некодирующие РНК
	Номер доступа GenBank 

	F. aquidurense DSM 18293
	5724426
	88
	135085
	34.69
	4932
	4874
	53
	4
	NZ_MUGR00000000.1

	F. bizetiae 
HJ-32-4
	5745280
	1
	5745280
	34.19
	4737
	4641
	72
	23
	NZ_CP091861.1

	F. branchiophilum FL-15
	3559884
	1
	3559884
	32.86
	3082
	2867
	44
	9
	FQ859183.1

	F. chilense 
DSM 24724
	6113833
	28
	507764
	33.69
	5179
	5104
	63
	11
	NZ_FRBT00000000.1

	F. collinsii 
FlaQc-26
	5769815
	174
	185003
	35.24
	4848
	4770
	60
	17
	NZ_JBIPCK000000000.1 

	F. columnare 04017018
	3092581
	55
	99141
	31.24
	2738
	2670
	62
	5
	NZ_PPVC00000000.1

	F. johnsoniae subsp. johnsoniae
	6096872
	1
	6096872
	34.11
	5249
	5166
	62
	20
	NC_009441.1

	F. lipolyticum 
F-126
	5774987
	7
	4019235
	35.75
	4683
	4581
	74
	27
	NZ_JAJJMN000000000.1

	F. pectinovorum 
ZE23VCel01
	5936092
	1
	5936092
	33.58
	4976
	4895
	63
	17
	NZ_CP130042.1

	F. piscisymbiosum 
F-30
	6487610
	2
	6485860
	34.04
	5472
	5380
	68
	23
	NZ_JAJJMM000000000.1

	F. psychrophilum 
JIP02_86
	2860382
	1
	2860382
	32.53
	2553
	2482
	49
	21
	NC_009613.3

	F. psychroterrae 
CCM 8827
	5738131
	115
	190479
	33.26
	5083
	5017
	52
	13
	NZ_JAGYVZ000000000.1

	F. soyae SCIV07
	5212224
	84
	254525
	33.72
	4340
	4276
	52
	11
	NZ_JAJQXA000000000.1

	F. sp. PLB03

	5925828
	93
	542557
	34.32
	5104
	5007
	64
	32
	JBLIYN000000000.1

	F. tructae 
ATCC BAA-2541
	5354799
	60
	466315
	35.67
	4429
	4363
	61
	4
	NZ_MUHG00000000.1
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Таблица S2. Результаты FastANI для Flavobacterium sp. PLB03

	Геномы
	ANI (%)
	Картированные фрагменты
	Общее количество фрагментов

	F. sp. CSZ
	98.96
	1822
	2035

	F. piscisymbiosum F-30
	90.79
	1604
	2161

	F. piscis CCUG 60099
	89.69
	1532
	1907

	F. bizetiae HJ 32-4
	89.58
	1557
	1915

	F. sp. KBS0721
	89.53
	1585
	1955

	F. bizetiae FlaQc-53
	89.40
	1566
	2091

	F. bizetiae CIP 105534
	89.36
	1584
	1911




Таблица S3. Распределение ЛУП среди шести видов Flavobacterium

	Субстрат
	F. piscisymbiosum
	F. sp.PLB03
	F. bizetiae
	F. johnsoniae
	F. tructae
	F. columnare

	Общий ЛУП
	34
	32
	31
	25
	11
	1

	альгинат
	1
	1
	0
	0
	0
	0

	альфа-глюкан
	3
	2
	3
	3
	1
	0

	альфа-маннан
	1
	1
	1
	1
	1
	0

	арабиногалактан
	0
	1
	0
	0
	0
	0

	бета-глюкан
	1
	1
	2
	1
	0
	0

	бета-маннан
	1
	1
	1
	1
	0
	0

	синтез капсульного полисахарида
	3
	3
	3
	2
	2
	1

	хитин
	1
	1
	1
	1
	1
	0

	фруктан
	1
	1
	1
	0
	0
	0

	галактан
	0
	1
	1
	0
	0
	0

	гликоген
	1
	0
	1
	1
	1
	0

	гликозаминогликан
	2
	2
	2
	1
	2
	0

	гликан хозяина
	0
	1
	0
	1
	0
	0

	муцин
	1
	1
	1
	0
	0
	0

	пектин
	8
	8
	8
	7
	1
	0

	крахмал
	0
	0
	0
	1
	0
	0

	неизвестный
	3
	2
	1
	1
	1
	0

	ксилан
	6
	4
	4
	3
	1
	0

	ксилоглюкан
	1
	1
	1
	1
	0
	0



В этой таблице суммировано количество прогнозируемых локусов утилизации полисахаридов (ЛУП), назначенных каждому субстрату в шести геномах Flavobacterium. Виды отсортированы слева направо по общему количеству ЛУП в порядке убывания


Таблица S4. Общее количество протеаз MEROPS для каждого вида и 5 наиболее распространённых семейств протеаз.

	Виды
	Всего протеаз
	Топ-5 семейств

	F. piscisymbiosum
	343
	I39 (76); S33 (24); S12 (20); S9 (20); M14 (11)

	F. sp. PLB03
	338
	I39 (69); S33 (24); S12 (21); S9 (21); M14 (13)

	F. chilense
	324
	I39 (60); S33 (22); S9 (20); S12 (17); S8A (11)

	F. pectinovorum
	321
	I39 (62); S33 (30); S9 (21); S12 (16); M14 (10)

	F. collinsii
	317
	I39 (57); S33 (26); S12 (19); M14B (13); S9 (13)

	F. bizetiae
	310
	I39 (68); S33 (23); S12 (17); S9 (15); M14 (14)

	F. johnsoniae
	300
	I39 (63); S33 (23); S9 (21); S12 (15); M14 (13)

	F. lipolyticum
	300
	I39 (57); S33 (21); S9 (14); S12 (14); S8A (13)

	F. aquidurense
	294
	I39 (70); S33 (17); S9 (17); S12 (16); M14 (10)

	F. psychroterrae
	294
	I39 (48); S33 (30); S9 (12); C40 (11); S12 (10)

	F. tructae
	286
	I39 (51); S33 (23); S12 (14); S9 (13); M14 (12)

	F. soyae
	271
	I39 (56); S33 (19); S9 (17); M14 (11); M1 (9)

	F. columnare
	149
	I39 (10); S8A (8); S33 (7); M38 (6); S9 (6)

	F. branchiophilum
	140
	I39 (14); S9 (8); S33 (8); S8A (7); M1 (7)

	F. psychrophilum
	139
	I39 (13); S33 (8); S8A (7); M1 (6); S12 (6)



В этой дополнительной таблице суммировано общее количество аннотированных MEROPS протеаз, идентифицированных в каждом геноме флавобактерий, включённом в анализ. В крайнем правом столбце перечислены пять наиболее распространённых семейств MEROPS для каждого вида, представленные в порядке убывания размера семейства. Размеры семейств соответствуют количеству протеаз, отнесённых к каждому семейству MEROPS.
